2019年度广东省科学技术奖公示表

（科技进步二等奖）

	项目名称
	2005-2016年深圳地区诺如病毒的分子变异、溯源及其与宿主受体相互作用分子流行病学研究

	主要完成单位
	单位1深圳市疾病预防控制中心

	
	单位2  中国疾病预防控制中心病毒病预防控制所         

	主要完成人

（职称、完成单位、工作单位）
	1. 何雅青 研究员 深圳市疾病预防控制中心  课题的设计和实施

	
	2. 靳淼 研究员 中国CDC病毒所  暴发监测和宿主受体相互作用研究

	
	3. 杨洪 主任技师  深圳市疾病预防控制中心 诺如病毒检测及分子流行病分析

	
	4. 段招军 研究员 中国CDC病毒所  项目设计和结果分析

	
	5. 张海龙 主任技师  深圳市疾病预防控制中心  样本的检测

	
	6. 李慧莹 助理研究员 中国CDC病毒所  分子生物学相关实验

	
	7. 敖元云助理研究员 中国CDC病毒所  阐述GII.P16-GII.2起源及传播机制

	
	8. 姚相杰 副主任技师  深圳市疾病预防控制中心  生蚝及水中诺如病毒监测

	
	9. 阳帆 副主任技师  深圳市疾病预防控制中心  诺如病毒的生物信息学分析

	
	10. 赵锦 主任技师  深圳市疾病预防控制中心   诺如病毒暴发检测

	项目简介
	（1）率先建立诺如病毒检测和分型方法，以及分子分型大数据平台，开展诺如病毒分子变异研究。1）国家发明专利“轮状病毒和诺如病毒液相芯片检测用引物、探针及试剂盒”获得授权。2）首次阐明2005-2016年深圳地区诺如病毒的流行规律和分子变异趋势，7～8月份检出率最高，6月龄至3岁儿童及20岁以上成年人为NoV感染的高危人群。NoV流行高峰在10月至次年3月，幼儿园、小学和中学是诺如病毒暴发的高危场所。3）NoV全基因序列分析发现，在VP1区出现多个有义突变，在ORF1/ORF2重叠区发生重组。4)通过生物信息学分析，发现2005-2016年深圳地区的诺如病毒存在基因多态性：共有7种GI和15种GII基因亚型，且每年都出现一个流行的优势株和次优势株，与国内外的分子流行趋势一致，成为我国实时监测诺如病毒分子变异的工具。5)对122起诺如病毒疫情进行分型，共有两种GI和10种GII基因亚型。6)在我国最早监测到新变异株NoV GII.4_2003Asia、GII.4/Sydney_2012、GII.17和 GII.2，并为NoV GII.4/Sydney_2012和 GII.2在全国的流行提供了预警预测，同时，通过生物信息学手段进行了溯源分析，确认了GII.2最早出现在广东。首次报道新变异株GII.P16-GII.2成为2016/2017年我国胃肠炎暴发疫情中主要致病原，同时阐述了该病毒的起源、进化动力学及突然出现流行可能的分子机制。为诺如病毒胃肠炎的防控提供科学依据。
（2）在国内首次建立水体和水体生物（牡蛎）中诺如病毒浓缩富集方法，开展诺如病毒溯源工作。1)2007年在国内首次从水源性腹泻暴发疫情的水体中

检测到诺如病毒，并在2009-2011年发生的三起重大水源性腹泻疫情中及时成功溯源，发现四次疫情分别是由于诺如病毒污染饮用水源、地下蓄水池、山泉水和二次供水引起的腹泻暴发。及时指导采取正确的防控措施，有效地防止疫
情的扩散。2）2011-2014 年四次从牡蛎样本中检出诺如病毒，并发布食品安全风险提示，对保障深圳的食品安全具有指导意义。
（3）在国内首次开展基于诺如病毒与受体相互作用的致病机制研究。1)发现分泌型和非分泌型个体对GII.4和GII.3型诺如病毒都易感。2)明确不同年代GII.4流行株与受体 HBGAS的结合模式，且与受体结合的强弱同流行病学相对应。3)发现导致疫情的GII.4可能和Cairo1具有相同或相似的HBGA受体，能与非分泌型唾液和抗原结合。

	代表性论文

专著目录
	论文1：Gastroenteritis Outbreaks Associated with the Emergence of the New GII.4 Sydney Norovirus Variant during the Epidemic of 2012/13 in Shenzhen City, China

	
	论文2：Norovirus Gastroenteritis Outbreak is Associated with Contaminated Drinking Water in South China

	
	论文3：Two Gastroenteritis Outbreaks Caused by GII Noroviruses: Host Susceptibility and HBGA Phenotypes

	
	论文4：Norovirus GII. P16/GII.2-Associated Gastroenteritis, China, 2016

	
	论文5：Surveillance of pathogens causing gastroenteritis and characterization of norovirus and sapovirus strains in Shenzhen, China, during 2011

	
	论文6：我国诺如病毒SZ9711株P粒子制备及唾液HBGAs受体亲和性分析

	
	论文7：GⅡ.4型诺如病毒不同变异株与HBGAs结合模式分析

	
	论文8：Genetic Analysis of Reemerging GII.P16-GII.2 Noroviruses in 2016-2017 in China 

	
	论文9：液相芯片检测轮状病毒和诺如病毒方法的建立

	
	论文10：深圳地区2006年诺如病毒分子流行病学研究

	知识产权名称
	专利1：轮状病毒和诺如病毒液相芯片检测用引物、探针及试剂盒（专利授权号：ZL 201110131023.2）

	推广应用情况
	（1）率先建立诺如病毒检测方法，以及水体和牡蛎中诺如病毒浓缩富集方法，在深圳罗湖区、福田区和南山区得到很好的推广应用，在诺如病毒的监测和暴发溯源中发挥了作用，并为全国疾控系统提供了溯源的有效方法，为切断传播途径，降低疾病负担提供了很好地示范。同时及时指导采取正确的防控措施，有效防诺如病毒感染传播或防止疫情的扩散，还保障了深圳的食品安全，避免了不必要的经济损失，取得很好的社会效益。

（2）建立的诺如病毒分子分型大数据平台，与全球和我国诺如病毒分子流行趋势一致，成为我国实时监测诺如病毒分子变异的工具，也在我国最早监测到新变异株，并进行预警预测，对全国诺如病毒的防控具有指导意义。

（3）在国内首次开展基于诺如病毒与受体相互作用的致病机制研究，确定诺如病毒宿主感染的易感性，为诺如病毒胃肠炎的防控、抗病毒药物的研发提供了理论依据。
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